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PARTE A — INFORMAZIONI SUL BANDO

INDICARE A QUALE BANDO SI RIFERISCE IL PROGETTO

Barrare con una crocetta la casella relativa il bando attraverso il quale viene cofinanziato il progetto.
|i| ASSE 1 “RICERCA, SVILUPPO TECNOLOGICO E INNOVAZIONE”

[ ] Azione 1.1.1 - Bando per il sostegno a progetti di ricerca che prevedono I'impiego di ricercatori.
|:| Azione 1.1.2 - Bando per il sostegno all’acquisto di servizi per I'innovazione da parte delle PMI.

|§| Azione 1.1.4 - Bando per il sostegno a progetti sviluppati da aggregazioni di imprese (attivita
collaborative di R&S).

|:| Azione 1.1.4 - Bando per il sostegno a progetti di Ricerca e Sviluppo sviluppati dai Distretti Industriali e
dalle Reti Innovative Regionali.

|:| Azione 1.4.1 - Bando per I'erogazione di contributi alle start-up innovative.

|:| ASSE 3 “COMPETITIVITA’ DEI SISTEMI PRODUTTIVI”

[ ] Azione 3.3.1 - Bando per il sostegno a progetti sviluppati da aggregazioni di imprese (riposizionamento
competitivo).

[ ] Azione 3.3.1 - Bando per il sostegno a progetti di investimento per il riposizionamento competitivo dei
Distretti Industriali, delle Reti Innovative Regionali e delle Aggregazioni di Imprese.

[ ] Azione 3.4.1 - Bando per il sostegno a progetti di promozione dell'export sviluppati da Reti Innovative
Regionali e Distretti Industriali.

[ ] Azione 3.4.2. - Bando per il sostegno all’acquisto di servizi per I'internazionalizzazione da parte delle
PMI.



PARTE B — INFORMAZIONI SUL PROGETTO
TITOLO DEL PROGETTO

Metodiche innovative di biologia molecolare per la genotipizzazione di virus, batteri, parassiti e I'individuazione di farmaco resistenza

DURATA DEL PROGETTO

Data inizio progetto: Data fine progetto:
2 Agosto 2019 19 Luglio 2021

LOCALIZZAZIONE DEL PROGETTO

Citta: Prov:

Padova PD

ULTERIORI SOGGETTI COINVOLTI NEL PROGETTO

Barrare la presenza di eventuali altri partner di progetto, specificando il nominativo del/i soggetto/i ove
richiesto.

|:| ORGANISMI DI RICERCA

[ ] Universita
[ ] centri di ricerca
|:| Centri Innovazione e Trasferimento tecnologico

[ ] Altro

[H] IMPRESE

[H] Piccole e medie imprese
[ ] Grandi Imprese

[ ] Altro

OBIETTIVO DEL PROGETTO
Descrivere brevemente gli obiettivi originari (max 500 battute)

1l progetto ha come obiettivo o sviluppo e la messa a della umana di innovative per la dei mi patogeni e l'indi delle da essi veicolate. Nello specifico il progetto mirava a
sviluppare due diversi dispositivi diagnostici in vitro che sfruttano la tecnologia del Next Generation Sequencing, uno impiegato per la diagnosi e tipizzazione del’HCV e Ialtro dei patogeni coinvolti nellinsorgenza della sepsi severa.

COSTO FINALE DEL PROGETTO

Indicare il costo finale dell’intero progetto (non solo la quota parte oggetto di finanziamento)
Euro 143.616,00

RISULTATI DI PROGETTO
Descrivere i risultati ottenuti dal progetto

Durante questo progetto sono stati messi a punto due differenti dispositivi diagnostici n vitro, applicabili nell'ambito delr per lidenti e latipi di patogeni causanti gravi malattie umane. Entrambi i diagnostici si basano sulla tecnica del
Next che consente il parallelo di un alto numero di geni permettendo lidentificazione dei patogeni, Ia loro genotipizzazione e la determinazione dei geni conferenti farmaco resistenza da essi eventualmente veicolati

1l primo dispositivo diagnostico sviluppato é volto allidentificazione del virus dellepatite C (HCV) e alla sua genotipizzazione. Il diagnostico & quindi in grado di sequenziare il genoma virale e, mediante analisi filogenetica, consente la determinazione del genoipo
virale. Questa & in fase di in quanto & stato visto che i differenti genotipi rispondono in maniera dissimile ai farmaci. Quindi ' del grazie
al software sviluppato durante il progetto, dara un’ ai clinici Ia scelta verso il pits adeguato. Il software sviluppato consentira inoltre di arricchire un database di mutazioni a carico del genoma virale collegate a una
ridotta suscettibilita ai principali farmaci usati in terapia, aumentando cosi le conoscenze nell'ambito del trattamento farmacologico delle infezioni da HCV.

Per sviluppare questo diagnostico sono stati fatti degli studi sullo stato dell'arte in modo da identificare le necessita non soddisfatte dai prodotti in io e i sono state definite le caratteristiche del prodotto da sviluppare. I kit
diagnostico & stato poi messo a punto in tutte le sue componenti in modo da ottenere un prototipo funzionante. Parallelamente & stata messa a punto una pipeline bioi in grado di i dati, le mutazioni geniche presenti ed effettuare
Iindagine filogenetica per 'assegnazione del genotipo virale ai campioni analizzati.

11 secondo dispositivo diagnostico sviluppato durante questo progetto & invece volto all'identificazione dei patogeni coinvolti nella sepsi direttamente dal sangue del paziente e all'identificazione dei geni coinvolti nelle antibiotico-resistenze veicolati dai patogeni.
Attualmente in clinica 'dentificazione del patogeno viene fatta da emocoltura positiva, quindi i risultato non & disponibile el corso di 24 ore; questo kit invece a un decisivo delle tempi
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PARTE C — MAPPATURA DI PROGETTO

COERENZA DEL PROGETTO CON GLI AMBITI DI SPECIALIZZAZIONE INTELLIGENTE REGIONALE (RIS3
VENETO) E INDIVIDUAZIONE DI AMBITI ALTERNATIVI DI POSSIBILE APPLICAZIONE/INTERESSE

Completare la tabella di sintesi sotto riportata.

AMBITI SPECIALIZZAZIONE INTELLIGENTE
Obbligatorio per i progetti afferenti a bandi
dell’Asse 1

ULTERIORI AMBITI
Massimo 3 preferenze

[W] Smart Agrifood

[ ] Sustainable Living

[ ] Smart Manifacturing
[ ] Creative Industries

[ ] Aerospazio e Difesa

[ ] Agrifood

[ ] Cultural Heritage

[ ] Blue Growth (Economia del mare)
[ ] Chimica Verde

[ ] Design, Creativita e Made in Italy

|:| Energia

[ ] Fabbrica Intelligente
[ ] Mobilita sostenibile

(M salute

[ ] smart, Secure and Inclusive Communities

[ ] Tecnologie per gli Ambienti di Vita

DIFFUSIONE DEI RISULTATI

Oltre ad Innoveneto.org indicare quale ulteriore strumento, nel rispetto di quanto previsto dalla normativa
comunitaria in materia di informazione e comunicazione® é stato utilizzato per assolvere all’obbligo relativo
all’ampia diffusione dei risultati del progetto cofinanziato, specificando il titolo/nome dello strumento.

|:| Evento

|:| Seminario/Conferenza

[ ] Workshop

[ ] Pubblicazioni

[ ] Banca dati di libero accesso

[ ] Software di Open Source o gratuito

[W] Altro Scientific social media (Research Gate)

EVENTUALE SITO WEB DOVE REPERIRE ULTERIORI INFORMAZIONI: www.biofieldinnovation.it

Il sottoscritto dichiara di essere consapevole delle responsabilita penali, derivanti dal rilascio di
dichiarazioni mendaci, di formazione o uso di atti falsi, e della conseguente decadenza dai benefici concessi
sulla base di una dichiarazione non veritiera, richiamate dagli artt. 75 e 76 del DPR n. 445 del 28 dicembre

2000.

Luogo e data Firma

Padova, 15/09/2021

1 rif. Regolamento (UE) n. 1303/2013 e Regolamento di esecuzione (UE) n. 821/2014



Irene Marcovich
Scientific social media (Research Gate)

Irene Marcovich
www.biofieldinnovation.it
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	Testo1: Il progetto ha come obiettivo lo sviluppo e la messa a disposizione della diagnostica umana di metodiche innovative per la tipizzazione dei microrganismi patogeni e l’individuazione delle farmacoresistenze da essi veicolate. Nello specifico il progetto mirava a sviluppare due diversi dispositivi diagnostici in vitro che sfruttano la tecnologia del Next Generation Sequencing, uno impiegato per la diagnosi e tipizzazione dell’HCV e l’altro dei patogeni coinvolti nell’insorgenza della sepsi severa.

	Testo2: 143.616,00

	Testo3: Durante questo progetto sono stati messi a punto due differenti dispositivi diagnostici in vitro, applicabili nell’ambito dell’infettivologia, per l’identificazione e la tipizzazione di patogeni causanti gravi malattie umane. Entrambi i diagnostici si basano sulla tecnica del Next Generation Sequencing, che consente il sequenziamento parallelo di un alto numero di geni permettendo l’identificazione dei patogeni, la loro genotipizzazione e la determinazione dei geni conferenti farmaco resistenza da essi eventualmente veicolati. 

Il primo dispositivo diagnostico sviluppato è volto all’identificazione del virus dell’epatite C (HCV) e alla sua genotipizzazione. Il diagnostico è quindi in grado di sequenziare il genoma virale e, mediante analisi filogenetica, consente la determinazione del genotipo virale. Questa informazione è particolarmente importante in fase di trattamento farmacologico, in quanto è stato visto che i differenti genotipi rispondono in maniera dissimile ai farmaci. Quindi l’informazione del sequenziamento, successivamente interpretata grazie al software sviluppato durante il progetto, darà un’essenziale informazione ai clinici orientando la scelta verso il trattamento più adeguato. Il software sviluppato consentirà inoltre di arricchire un database di mutazioni a carico del genoma virale collegate a una ridotta suscettibilità ai principali farmaci usati in terapia, aumentando così le conoscenze nell’ambito del trattamento farmacologico delle infezioni da HCV.
Per sviluppare questo diagnostico sono stati fatti degli studi sullo stato dell’arte in modo da identificare le necessità non soddisfatte dai prodotti attualmente in commercio e successivamente sono state definite le caratteristiche del prodotto da sviluppare. Il kit diagnostico è stato poi messo a punto in tutte le sue componenti in modo da ottenere un prototipo funzionante. Parallelamente è stata messa a punto una pipeline bioinformatica in grado di interpretare i dati, evidenziare le mutazioni geniche presenti ed effettuare l’indagine filogenetica per l’assegnazione del genotipo virale ai campioni analizzati.

Il secondo dispositivo diagnostico sviluppato durante questo progetto è invece volto all’identificazione dei patogeni coinvolti nella sepsi direttamente dal sangue del paziente e all’identificazione dei geni coinvolti nelle antibiotico-resistenze veicolati dai patogeni. Attualmente in clinica l’identificazione del patogeno viene fatta da emocoltura positiva, quindi il risultato non è disponibile nel corso di 24 ore; questo kit invece consentirà un decisivo accorciamento delle tempistiche bypassando l’emocoltura e consentendo l’identificazione anche dei patogeni difficilmente coltivabili. L’accorciamento delle tempistiche è particolarmente essenziale nei casi di shock settico in quanto l’aspettativa di vita del paziente cala del 7,6% per ogni ora di ritardo nella somministrazione della terapia appropriata. Nella realizzazione di questo diagnostico è stato fatto uno studio bibliografico e sono state richieste consulenze a esperti del settore per poter determinare i ceppi batterici e fungini responsabili dei casi di sepsi grave e i geni di resistenza eventualmente presenti in queste specie. Una volta determinato il pannello di microrganismi da individuare, sono stati selezionati i geni da sequenziare per poter identificare correttamente il patogeno. Il kit diagnostico viene poi testato su campioni clinici inviati dall’ IRCCS per le malattie infettive e tropicali Sacro Cuore Don Calabria di Negrar di Valpolicella in modo da validare il kit su campioni rappresentativi. Anche il questo caso è stato messo a punto un software interpretativo in grado di identificare le sequenze geniche ottenute grazie all’NGS e assegnarle correttamente al patogeno corrispondente, inoltre il software identifica i geni e le mutazioni geniche causanti antibiotico resistenza fornendo al clinico l’indicazione sul trattamento più appropriato per il singolo paziente. 

Questo progetto si inserisce nell’ambito della SALUTE e nel driver per l’innovazione dell’ACTIVE AGEING in quanto i dispositivi sviluppati hanno il potenziale per migliorare la qualità della vita della popolazione e specialmente di quella anziana che è considerata come a più alto rischio soprattutto visto il diffondersi di infezioni nosocomiali tra i pazienti ospedalizzati.
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